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Ozet: Pseudomonas aeruginosa 6zellikle hastanelerde yaygin olarak gorilen ve enfeksiyonlara neden olan firsatgi

bir patojendir. Bu bakteri sahip oldugu direng mekanizmalari sayesinde birgok antibiyotige karsi direng
gOstermektedir [1]. P. aeruginosa’nin sebep oldugu enfeksiyonlarin tedavisinde klasik antibiyotiklerin basarisiz hale
gelmesi, bu mikroorganizmanin neden oldugu hastaliklarla miicadelede alternatif yéntemlerinin gelistirilmesini
intiyag haline getirmistir. Virllans faktdér mekanizmalarini hedefleyen yeni stratejiler (antivirilans tedavi) bu
yontemlerin arasinda sayilabilir. Antivirlilans tedavi ydntemlerinin hedef alabilecedi mekanizmalar arasinda biyofilm

olugsumu, toksin sentezi, siderefor Uretimi ve gogunluk algilanmasi (Quorum sensing) mekanizmalarini yazabiliriz.

P. aeruginosa’da ¢cogunluk algilama mekanizmasi tarafindan tretimi kontrol edilen proteinlerden bir tanesi de Litik
Polisakkarit Monooksijenaz (LPMO) protein grubunda yer alan kitin baglayici protein (Chitin-binding protein
CbpD)dir [2]. 43-kDa boyutundaki CbpD protein, kitine baglanir ancak onu hidrolize edemez. CbpD proteini bazi
literatlrlerde Proteaz LasD olarak adlandirilsa da bu proteinin saptanabilir bir proteaz aktivitesine sahip olmadigi
anlasiimistir [3]. CbpD proteinin hiicre disina salgilanmasi tip Il salgilama sistemi tarafindan gergeklesmektedir. Tip
Il salgilama sisteminin tretimi, cogunluk algilama mekanizmasi tarafindan kontrol edilmektedir. Bu sistem bakterinin
konak canlida kolonize olmasini saglayan birgok virlilans faktériin hiicre digina salinmasindan sorumludur. Ayrica
CbpD proteininin klinik 6érneklerden izole edilen Pseudomonas tirlerinde ekspresyonu gorulurken, toprak
orneklerinden izole edilen Pseudomonas tirlerinde ekspresyonuna rastlaniimamistir. Bu 6zellik CbpD proteininin
patojenite ile iliskili olabilcegini disindirmektedir [3]. CbpD'nin aktivitesi, P. aeruginosa tarafindan salgilanan azurin
ve piyosiyanin gibi farkli virulans faktérleri tarafindan desteklenmektedir. Ayrica CbpD'nin aktif bélgesi Uzerine
yapilan mutasyon g¢alismalari, proteinin virlilans 6zelliklerin ortaya ¢gikmasinda énemli roller oynadigini géstermistir
[2]. Dolayisiyla CbpD proteini P. aeruginosa tedavisinde kullanilabilecek vyeni ilaglarin hedefi olarak
degerlendirilebilir. Bu bakimdan CbpD proteinin daha detayh bir sekilde galisiimasi ve patojen ile micadele igin

kullanim potansiyelinin agiga ¢ikariimasi énem tagimaktadir.

Bu bilgiler 1s1ginda hazirlanan arastirma 6nerisinde P. aeruginosa’da kitin baglayici proteininin virtlans Uzerine
etkilerinin incelenmesi amacglanmistir. Bu amag icin kitin baglayici proteinine ait gen genomdan silinecek ve

olusacak mutant susun patojenik 6zellikleri yaban sus ile karsilastirilarak incelenecektir.



